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Nell’ambito del progetto “EPIGENIUS-SARS-CoV-2” é stata proposta l'identificazione di potenziali
biomarcatori predittivi della risposta all’infezione virale da SARS-CoV2 e di nuovi potenziali targets
terapeutici con lo scopo di prevenire I'infezione nella popolazione indifferentemente dalle strategie
vaccinali. Nel dettaglio, il progetto propone la caratterizzazione genomica ed epigenomica di
campioni sierici, di sangue intero e di tamponi naso-faringei criopreservati nella biobanca di
Biogem e di ulteriori pazienti arruolati in tempo successivo con differente severita di infezione.
Partendo dalla ampia coorte di pazienti COVID disponibili il progetto propone un approccio
multidimensionale con il fine di caratterizzare al meglio il legame tra genetica, disfunzione renale e
cerebrale nei pazienti.

WP 1 Arruolamento dei pazienti e raccolta dei campioni biologici gennaio 2023 — maggio 2023
WP2 Caratterizzazione clinica dei pazienti gennaio 2023 — maggio 2023

WP3 Caratterizzazione genomica dei pazienti gennaio 2023 — luglio 2023

WP 4 Caratterizzazione genomica ed epigenomica dell’RNA virale gennaio 2023 — luglio 2023

WP 5 Analisi dei dati e implementazione strategie anti-SARS-COV2 gennaio 2023 — settembre 2023

Il progetto di ricerca ha I'ambizione di contribuire in maniera immediata all’emergenza sanitaria da
Sars-CoV-2 attraverso diverse strategie integrate tra di loro.

» Individuazione di percorsi alternativi per i pazienti in base alle caratteristiche cliniche,
comorbidita e parametri ematochimici che permettono di stratificarli in bassa ed alta
allerta.

» Individuazione di marcatori genetici, epigenetici dell’ospite e di caratteristiche genetiche
ed epigenetiche del virus che permettono di stratificare i pazienti in base al rischio.

» Individuazione di bersagli molecolari allo scopo di implementare la resistenza dei pazienti
all'infezione virale.

» Costruzione di un algoritmo basato su caratteristiche cliniche e comorbidita, parametri
ematochimici ed alterazioni genetiche ed epigenetiche di ospite e virus sulla base del quale
e possibile prevedere la severita del decorso dell’infezione.



